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Standard Operational Procedure (SOP)
Nanodrop THERMO ND 1000 Spectrophotometer

(Panduan lebih lengkap: https://bit.ly/NanodropUserManual )

1.
2.
3.

Nyalakan komputer dengan menekan tombol POWER pada CPU dan monitor.
Buka plastik penutup Nanodrop.

Bersihkan pedestal Nanodrop dengan alkohol 70% yang disemprotkan ke
kimwipes, lalu keringkan dengan kimwipes baru yang masih kering

Buka aplikasi ND-1000

Setelah aplikasi terbuka, pilih jenis sampel sesuai dengan sampel yang ingin
diperiksa.

= NanoDrop 1000 3.7

File Help
User Default o 3“"8
ic Aci Protein User
Nucleic Acid 230
MicroArray Protens & Utilities &
Labels i
Protein Dye/Chromo-
—ap- BCA phore Editor
Cell Protein Account
Cultures Bradford Management
Data Protein Change
gt Lovry Password
Protein
Pierce 360nm
EXT

Akan muncul perintah untuk memasukkan NFW ke pedestal

Ensure sample pedestals are clean and then
load a water sample. After loading water
sample, click OK to initialize instrument,

[ oKk | | cANCEL |

Masukkan 2 pL NFW, Jangan sampai ujung mikrotips menusuk pedestal.
Kemudian tutup pedestal.
<+—s g

Kemudian klik OK pada perintah yang muhcul dirlayar komputer (seperti pada
no. 6)
Jika sudah, tarik garis grafik ke panjang gelombang yang diinginkan.
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10.Bersihkan pedestal Nanodrop dengan alkohol 70% yang disemprotkan ke
kimwipes, lalu keringkan dengan kimwipes baru yang masih kering.

11.Masukkan 2 pL NFW, tutup pedestal, kemudian klik BLANK.

12.Bersihkan pedestal Nanodrop dengan alkohol 70% yang disemprotkan ke
kimwipes, lalu keringkan dengan kimwipes baru yang masih kering.

13.Masukkan Sample ID yang ingin diperiksa pada layar komputer.

14.Masukkan 2 pL sampel, tutup pedestal, kemudian klik MEASURE.

15. Setiap pergantian sampel Ganti Sampel ID dan Bersihkan pedestal dengan
alkohol 70% yang disemprotkan ke kimwipes, lalu keringkan dengan kimwipes
baru yang masih kering.

16. Jika seluruh sampel sudah diukur, klik SHOW REPORT untuk melihat hasil
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17.Setelah muncul data hasil pengukuran dengan Nanodrop, klik FILE lalu klik
SAVE WINDOW untuk menyimpan data. Pilih folder yang diinginkan.

18.Bersihkan pedestal Nanodrop dengan alkohol 70% yang disemprotkan ke
kimwipes, lalu keringkan dengan kimwipes baru yang masih kering.

19.Masukkan 2 pyL NFW, tutup pedestal, kemudian klik MEASURE. Hasil
kemurnian dan konsentrasi harus berada di bawah nol. Jika belum, ulangi
kembali langkah ini.

20.Jika hasil kemurnian dan konsentrasi sudah berada di bawah nol, tutup pedestal
secara perlahan (jangan lupa selipkan kembali busa yang ada).

21.Tutup Nanodrop dengan plastik pembungkusnya. Kemudian matikan komputer.

NOTES: Jika selama pengukuran sampel muncul perintah ‘Make new BLANK
Measurement’,
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Masukkan kembali 2 yL NFW ke pedestal, lalu klik BLANK. Setelah proses selesai,
lanjutkan pengukuran sampel berikutnya.



